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/ INTRODUCCION N

I El Lupus Eritematoso Sistémico (LES) es una compleja enfermedad autoinmune caracterizada por inflamacion en muchos organos, incluidos I
I los rifones, donde provoca el desarrollo de nefritis lUpica vy, finalmente, disfuncion renal. Algunos estudios han demostrados la existencia de I
una disbiosis intestinal en pacientes con LES. Sin embargo, puesto que tradicionalmente la orina se ha considerado estéril, no existen estudios
I gue analicen la microbiota urinaria asociada a esta patologia autoinmune. Por lo tanto, el principal objetivo de este trabajo es estudiar el I
\microbioma urinario, o urobioma, asociado al lupus. /
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Genes bacterianos diferencialmente
expresados en pacientes con |lupus renal

Figura 1. Indices de diversidad. Se observa
una reduccion de la diversidad en el
urobioma de pacientes con lupus no renal y
de pacientes con lupus renal.

Figura 3. Analisis LefSe entre los dos grupos de pacientes con lupus y los controles sanos. Se
observa una disbiosis en ambos grupos de pacientes con lupus. Mientras que en los pacientes
con lupus no renal se detecta tanto una reduccion como un aumento de diversas bacterias,
en el caso de los pacientes con lupus renal se observa una disbiosis principalmente marcada

I por una reduccion de taxones bacterianos.
6 —

Construccion de modelos de
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(Microbiome Multivariable
Association with Linear Models) de
O_J_l --------- las rutas metabdlicas bacterianas. Se
observa un gran numero de rutas
metabolicas bacterianas alteradas
NalNa en pacientes con lupus. Muchas de
estas rutas presentan una expresion
diferencial entre los pacientes con
lupus no renal y los pacientes con
lupus renal. Un ejemplo de este tipo
de rutas son aquellas relacionadas
con el metabolismo de aminoacidos
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Figura 2. El ratio de Firmicutes/Bacteroidetes,
un indicador de disbiosis, muestra cambios
significativos en los pacientes con lupus,
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