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INTRODUCCION

Chronological age

Estudios previos de asociacion de genoma completo o GWAS
encontraron variaciones genéticas en el locus 3p21.31 gue estaban
asociadas tanto a la susceptibilidad de la infeccion como a la severidad
de la COVID-19.

Curiosamente, la variante rs1049077/0 (en el gen LZTFL1) en este locus
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RESULTADOS

la variante  rs35731912 (Chr3- A. Horvath EAA-QTL (All) B. Hannum EAA-QTL (All)
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CONCLUSION

La variante rs35731912 parece actuar como un EAA-QTL (Epigenetic Age Acceleration Quantitative
Trait Loci) dependiente de la edad; en el gue el alelo C se relaciona con una mayor aceleracion de |a
edad epigenética solo en el grupo edad de menores de 60 anos, pudiendo explicar parte de las diferencias
observadas en la aceleracion de la edad epigenética entre aquellos pacientes mas jovenes.
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