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INTRODUCCION

El aumento a nivel mundial de la edad en la poblacion junto
con la eficacia variable en los tratamientos (25-80%)3
repercuten negativamente en la evolucion clinica de los
pacientes, lo que se traduce en un mayor coste economico en
la sanidad. Por ello, la farmacogenomica se encarga del estudio
de la influencia de las variantes geneticas en la respuesta a
farmacos, logrando asi una atencion medica mas
individualizada.

El genoma de un individuo presenta mas de 4 millones de
variantes de media con respecto al genoma de referencia, lo que

ﬁ indica la gran variabilidad genetica que existe en nuestra %
especie’. Algunas de estas variantes estan asociadas con una
mayor predisposicion a padecer determinadas enfermedades v,
de igual forma, estan relacionadas con la modulacion de la
respuesta a medicamentos?.

OBJETIVO

Diseno de una herramienta bioinformatica que permita realizar un analisis exhaustivo de las secuencias genomicas de un paciente y estudiar su
S asociacion con la aparicion de enfermedades o de respuesta a farmacos.

METODOLOGIA

Funcionamiento general de Matchgénica. A) Especificaciones técnicas. El lenguaje de programacion en el que se desarrolla es JavaScript, en

g concreto, se usa el entorno de ejecucion Node s para el desarrollo backend y React s para el desarrollo de la interfaz de usuario. Los datos se
almacenan en Amazon Web Service y el motor de bases de datos es Postgre. B) Flujo de trabajo de Matchgénica. El archivo VCF se sube a la
plataforma por el facultativo, se realiza la anotacion de las variantes mediante la consulta a las bases de datos y se realiza un match por
medicamento o por enfermedad. Como resultado se genera un informe genetico que se le devuelve al cliente.
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PACIENTE:
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INSTITUCION / USUARIO: SANITAS
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Matchgénica es una herramienta de El desarrollo de este tipo de °

uso sencillo que permite simplificar W herramientas permitira acelerar la

el estudio farmacogenomico de 2=—23l implantacion de la medicina

variantes y generar un informe | personalizada en los sistemas de

automatico con los resultados salud al simplificar el proceso de

geneticos de cada paciente. personalizacion del tratamiento
medico.
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Impulsara la optimizacion de la

eficacia asociada a los farmacos,
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